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Zatacznik nr 1 do Zapytania ofertowego
Scharakteryzowanie panelu prébek biologicznych

OPIS PRZEDMIOTU ZAMOWIENIA
Zapytanie dotyczace wyboru podwykonawcy w zakresie przeprowadzenia prac badawczo-
rozwojowych majacych na celu scharakteryzowanie panelu prébek biologicznych do
projektu ,, SRLV-Screen: innowacyjny test paskowy do przesiewowej diagnostyki choroby
maedi-visna u owiec”

Opis zadania, do ktérego wykonania zobowigzany jest Wykonawca:

Termin wykonania: 24 miesigce, od dnia podpisania przez Zamawiajgcego umowy z Instytucja
finansujaca projekt

Wykonawca bedzie zobowigzany do scharakteryzowania 10% liczby wymaganych probek,
wskazanych w OPZ, w miesigcach 1-4.

Wykonawca bedzie zobowigzany do scharakteryzowania 20% liczby wymaganych prdébek,
wskazanych w OPZ, w miesigcach 5-11.

Wykonawca bedzie zobowigzany do scharakteryzowania pozostatej liczby wymaganych

prébek, wskazanych w OPZ, w miesigcach 13-23.

Zakonczenie realizacji zamoéwienia w w/w terminach réwnoznaczne jest zdokonaniem przez
Zamawiajacego odbioru koncowego prac bez zastrzezen.

1. Przedmiot zamdwienia

Przedmiotem zamdwienia jest wykonanie kompleksowych badan laboratoryjnych
i molekularnych proébek biologicznych pochodzgcych od owiec oraz opracowanie bazy danych
zawierajacej wyniki analiz diagnostycznych umozliwiajgcych scharakteryzowanie panelu
probek wykorzystywanych w pracach badawczo-rozwojowych zwigzanych z opracowaniem
i walidacjg testu paskowego do wykrywania zakazenia lentiwirusem matych przezuwaczy.
Zakres zamowienia obejmuje wykonanie badan serologicznych, molekularnych oraz analiz
filogenetycznych umozliwiajacych okreslenie statusu zakazenia zwierzat, identyfikacje
genotypu wirusa oraz klasyfikacje podtypdw genetycznych SRLV wystepujgcych w badanej
populacji.
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Celem zamowienia jest uzyskanie zwalidowanego zbioru danych diagnostycznych dotyczgcych
co najmniej 1000 osobnikéw owiec, umozliwiajgcego:
identyfikacje osobnikdw zakazonych i niezakazonych SRLV,

okreslenie statusu serologicznego badanych zwierzat,
okreslenie genotypu wirusa SRLV (genotyp A lub genotyp B),
okreslenie podtypdw genetycznych SRLV wystepujacych w badanej populacji,

utworzenie reprezentatywnego panelu prébek referencyjnych przeznaczonego do
prac  badawczo-rozwojowych oraz walidacji opracowywanego testu
diagnostycznego.

3. Zakres prac
3.1. lzolacja materiatu genetycznego
Wykonawca zobowigzany jest do:
® przeprowadzenia izolacji materiatu genetycznego z prébek krwi pobranej na EDTA
z zastosowaniem komercyjnych zestawdw przeznaczonych do izolacji DNA z petnej
krwi,
® przeprowadzenia oceny jakosciowej i ilosciowej uzyskanego materiatu genetycznego
metodg spektrofotometryczna.

3.2. Badania serologiczne

Wykonawca zobowigzany jest do przeprowadzenia badan w kierunku obecnosci przeciwciat
przeciwko SRLV z wykorzystaniem minimum dwdch komercyjnych testow ELISA opartych
na réznych zestawach antygendw wirusowych.

Badania powinny obejmowac:
e analize prébek surowicy krwi,
e analize prébek mleka pochodzacych od samic w laktacji,
e okreslenie statusu serologicznego kazdej probki,
e zestawienie oraz interpretacje uzyskanych wynikdéw.

3.3. Badania molekularne
Wykonawca zobowigzany jest do:
e analizy probek pod katem obecnosci prowirusowego materiatu genetycznego SRLV
metodg real-time nested PCR,
réznicowania genotypow A i B SRLV,
e przeprowadzenia odpowiednich kontroli jakos$ci stosowanych metod analitycznych,
archiwizacji wynikéw analiz.



. -

. e
Posia e NICBIR®  (QgicrosTRATES

3.4. Sekwencjonowanie i analiza filogenetyczna
Wykonawca zobowigzany jest do:

wykonania sekwencjonowania fragmentu LTR-gag metoda Sangera,

przeprowadzenia sekwencjonowania dla minimum 10 wybranych prébek z genotypu A
oraz minimum 10 wybranych prébek z genotypu B pochodzgcych z kazdego badanego
stada,

przyporzgdkowania uzyskanych sekwencji do odpowiednich podtypow genetycznych
SRLV o ile bedzie to mozliwe,

przeprowadzenia analizy poréwnawczej wzgledem sekwencji referencyjnych
dostepnych w publicznych bazach danych,

przygotowania drzew filogenetycznych dokumentujgcych klasyfikacje genetyczna
analizowanych izolatow.

4. Efekt koncowy zamowienia

Efektem realizacji zamdéwienia bedzie utworzenie bazy danych obejmujgcej wyniki badan

prébek biologicznych pochodzgcych od minimum 1000 owiec.

Dla kazdego zwierzecia baza danych powinna zawierac co najmnie;j:

indywidualny identyfikator proébki,

identyfikator stada,

rodzaj materiatu biologicznego,

wynik badania ELISA nr 1,

wynik badania ELISA nr 2,

koricowa interpretacje serologiczng,

wynik badania real-time nested PCR,

informacje o wykrytym genotypie SRLV,

informacje o podtypie genetycznym (jezeli oznaczono),
date wykonania analiz,

informacje umozliwiajgce jednoznaczne powigzanie poszczegdlnych wynikéw badan.

5. Produkty i dokumentacja przekazywana Zamawiajagcemu

Wykonawca przekaze Zamawiajgcemu:

a) Dokumentacje elektroniczng

kompletng baze danych wynikéw badan w formacie XLSX oraz CSV,
raport koicowy w formacie PDF,
zestawienie wynikéw badan serologicznych i molekularnych,

raport z analiz filogenetycznych,
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e sekwencje nukleotydowe uzyskane podczas sekwencjonowania w formatach

FASTA,

e dokumentacje dotyczacg kontroli jakosci wykonanych analiz.

b) Materiaty biologiczne- na zgdanie Zamawiajgcego:

pozostatosci wyizolowanego DNA, o ile jego stan techniczny pozwala na dalsze
wykorzystanie.

pozostate niewykorzystane prébki biologiczne, o ile ich stan techniczny pozwala na
dalsze wykorzystanie.

6. Forma przekazania rezultatow

Wyniki realizacji zamdwienia nalezy przekazaé:

w formie elektronicznej na nosniku danych USB 3.0 lub dysku zewnetrznym,

za posrednictwem bezpiecznego repozytorium danych wskazanego przez
Zamawiajgcego,

w postaci jednego egzemplarza raportu koricowego w wersji elektronicznej PDF,

w postaci plikow zrédtowych umozliwiajgcych dalszg analize wynikdéw przez
Zamawiajgcego.

7. Kryterium odbioru

Za prawidtowe wykonanie zamdwienia uznaje sie:

przebadanie prébek pochodzacych od minimum 1000 owiec,

wykonanie wszystkich analiz okreslonych w OPZ,

dostarczenie kompletnej bazy danych,

dostarczenie raportu koncowego wraz z dokumentacja zrédtowa,

przekazanie wynikéw sekwencjonowania i analiz filogenetycznych,

zapewnienie mozliwosci identyfikacji kazdej prébki i powigzania wszystkich wynikéw
badan z konkretnym zwierzeciem.



